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附件：
[bookmark: _GoBack]学术墙报和工作亮点投稿说明

本次会议设“水与可持续发展”工作亮点展示墙（地区工作亮点）和学术墙报（学术类），闭幕式将对优秀墙报、亮点工作颁发荣誉奖。请参会专家、发言代表和县区积极投稿，投稿日期截至9月30日。
具体格式请按照以下范例要求整理，稿件投稿至zzb6093717@163.com并致电0952-6093717，由会务组统一制作，制作费用投稿单位自理。
要求：（1）墙报或工作亮点展示仅限一页；（2）注明投稿单位，联系方式。






XX县（区）XX局翰泉海生态治理工作亮点
（亮点工作范例）
联系人：XXX   联系电话：1XXXXXXXXXXX；

近年来，XX县XX局坚持以习近平新时代中国特色社会主义思想为指导，认真贯彻习近平生态文明思想，一体贯彻落实党中央国务院和自治区市县有关精神，实施“XX县瀚泉海水环境及生态修复综合治理工程”历经XX年（月），概算总投资XX万元。目前项目一期工程已经完工。本项目的实施彻底解决XXXXX等问题。
图片展示区

图1 说明。




宁夏枸杞根际土壤微生物多样性及功能初步研究
（学术墙报范例）
胡运琪1，丁范范1，周乐瑞1，马晓莉1，吴秀丽2，贾荣亮3，江志波1,*
1 北方民族大学 化学与化学工程学院制药工程系 国家民委化工化工技术基础重点实验室 银川 750021；2 宁夏医科大学 药学院  银川 750003；3 中国科学院西北生态环境资源研究院 兰州 730000
*Email: j836811@163.com；jiangzhb06@hotmail.com
本课题组以宁夏枸杞根际土壤为研究对象，传统分离培养后16S rRNA/ITS测序种属鉴定后分析其微生物多样性，通过液质联用技术对培养菌株的发酵液进行初步分析。对分离得到的两株具有抑菌活性的链霉菌进行二代+三代全基因组测序，获得菌株全基因组信息；通过Anti SMASH平台分析两株活性链霉菌的次级代谢产物生物合成基因簇。经质谱解析、生物合成基因簇分析，以及扩大发酵、化合物分离等工作逐步深度挖掘两株链霉菌的次级代谢物，以期发现来源于微生物的活性次级代谢产物。


图1 宁夏枸杞根际土壤微生物分离培养，抗菌活性，两株放线菌（II-2-2-2和V-1-3）16S rRNA进化树构建和全基因测序Circos基因组圈图。
[1] 胡运琪,许建韧,沈晓华等.宁夏枸杞根际土壤链霉菌Ⅱ-2-2-2的基因组测序和次级代谢产物分析.中国医药生物技术,2023,18(02):99-109.
[2] 胡运琪,马晓莉,贾荣亮等.宁夏枸杞根际土壤链霉菌V-1-3次级代谢产物分析.中国抗生素杂志,2022,47(07):647-653.

（基金项目：国家自然科学基金青年项目(82160672)；宁夏自然科学基金优秀青年项目(2022AAC05041)；宁夏重点研发项目（引才专项, 2021BEB04019）；中国科学院，“西部青年学者”A类（院外）项目(XAB2019AW05)）
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